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RECIEN NACIDOS
(Documento aprobado en el Pleno de la Comision Nacional para el Uso Forense del ADN
de fecha 16 de mayo de 2012)

El presente documento tiene por objeto establecer unas recomendaciones generales
para asegurar la calidad y la fiabilidad de los estudios de identificacion genética en
casos de adopciones irregulares y sustraccidén de recién nacidos, tanto en la busqueda
de compatibilidades entre individuos vivos mediante bases de datos de ADN, como en
el analisis de identificacién genética de restos de exhumacién de recién nacidos.

1.- Seleccidn y Obtencion de Muestras de Referencia

La seleccién y obtencion de muestras de referencia se realizard de acuerdo a lo
dispuesto en las siguientes recomendaciones cientificas:

Recomendaciones para la recogida y envio de muestras con fines de identificacién
genética. Grupo de Habla Espafiola Portuguesa de la Sociedad Internacional Genética
Forense (GHEP-ISFG). Madeira 02 de Junio de 2002
http://www.gep-isfg.org/archivos/201301/Recogida%20de%20evidencias.pdf

Recomendaciones para la recogida y remision de muestras con fines de identificacién
genética en grandes catastrofes. Grupo de Habla Espafiola Portuguesa de la Sociedad
Internacional Genética Forense (GHEP-ISFG). 20 de Julio de 2007

http://www.gep-
isfg.org/archivos/201301/Documento%20catastrofes%20GEP%20con%20portada.pdf

Real Decreto 32/2009, 6 de febrero de 2009. Protocolo nacional de actuacién Médico-
forense y de Policia Cientifica en sucesos con victimas multiples. BOE 06/02/2009
http://www.boe.es/boe/dias/2009/02/06/pdfs/BOE-A-2009-2029.pdf

Las normas para la preparacion y remision de muestras objeto de analisis por el
Instituto Nacional de Toxicologia y Ciencias Forenses Orden JUS/1291/2010, de 13 de
mayo (BOE 19/05/2010). http://www.boe.es/boe/dias/2010/05/19/pdfs/BOE-A-2010-

8030.pdf

Los familiares mas adecuados para proceder a la identificacion de hijos adoptados
irregularmente, por orden de prioridad, son los siguientes: ambos progenitores, un
solo progenitor mas otro familiar de linea complementaria (ejemplo: padre y un
familiar materno, madre y un familiar paterno), hermanos varones de padre y madre
(2 o mas es lo mas apropiado), hermanas de padre y madre (2 o mas es lo mas
apropiado), otros familiares que compartan la linea paterna o la linea materna.
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Las muestras objeto de estudio deben ir acompafiadas de un formulario en el que se
recojan los datos de identificacidon del donante, la relacion del donante con la persona
gue se pretende identificar, el tipo de muestra recogida y los datos de la cadena de
custodia. Asi mismo, dicho formulario incluird una férmula de consentimiento
informado que recoja al menos el siguiente contenido minimo establecido por la
Comision Nacional para el Uso Forense del ADN: (1) la naturaleza de los perfiles de
ADN, (2) uso y la cesion de los perfiles de ADN, (3) los laboratorios capacitados para
realizar los analisis, (4) la conservacién de las muestras y (5) los derechos de
cancelacion, rectificacion y acceso a los datos.

2.- Seleccion y Obtencion de Muestras en Exhumaciones de Caddaveres de Recién
Nacidos

Se recomienda que las exhumaciones de cadaveres de recién nacidos, dada su
complejidad técnica, sean llevadas a cabo por los Institutos de Medicina Legal
utilizando procedimientos adecuados que aseguren la documentacién, recuperacion y
preservacion de todos los restos.

Se deben de recoger y enviar todos los restos de exhumacién para su estudio
criminalistico (restos éseos, pafios quirurgicos, pelos, pinzas del corddn...) y para la
seleccidn de los restos sobre los que se hard el analisis genético.

Se recomienda, asi mismo y en todos los casos, el estudio antropoldgico de restos
dseos, previo al andlisis genético, asi como el estudio criminalistico de pelos, en su
caso.

3.- Analisis Genéticos y Acreditacidon de Laboratorios

En el caso de disponer de muestras de referencia de progenitores directos (padres y/o
madres) el andlisis genético estara basado en primer lugar en el estudio de
marcadores STR (“Short Tandem Repeats”) autosdmicos y concretamente en los
marcadores STR incluidos en el nuevo estandar de la Unidn Europea (establecido en la
resolucién de 30 de Noviembre de 2009 relativa al intercambio de resultados de
andlisis de ADN (2009/C 296/01) del Consejo de Europa) y en el estandar CODIS del
Departamento de Justicia de los EEUU, asi como en otros STRs validados en el ambito
forense.

Cuando se disponga solo de un progenitor seran necesarios analisis complementarios
de STRs autosdmicos adicionales, STRs de cromosoma Y (Y-STR), STRs de cromosoma X
(X-STR) o ADN mitocondrial (mtDNA), segun el caso en cuestion.

En el caso de hermanos varones de padre y madre se realizard el analisis de STR
autosomicos, Y-STR y mtDNA.

En el caso de hermanas de padre y madre se realizara el andlisis de STR autosémicos,
mtDNA y, en el caso en que se considere necesario, X-STRs.
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En el caso de muestras de referencia de otros familiares que compartan la linea
paterna o materna se realizara el andlisis de Y-STR y mtDNA, respectivamente, y en su
caso analisis de STR autosomicos y X-STR.

En el andlisis genético de restos dseos de recién nacidos procedentes de exhumacion,
ademas del tipaje los marcadores STR autosomicos, se recomienda el uso de
marcadores mini-STRs, Y-STR y/o mtDNA (incluyendo amplicones cortos de mtDNA)
cuando se considere necesario por el estado de degradacién del ADN obtenido y/o el
tipo de muestras de referencia para comparacion. Si en algin caso fuera necesario, se
podrian analizar otros tipos de polimorfismos de pequefio tamafio (SNPs, Indels) con el
fin de corroborar o excluir el parentesco.

En consonancia con lo establecido por la Comisién Nacional para el uso forense del
ADN en materia de acreditacion y control de calidad de los laboratorios (Acuerdo del
Pleno de la Comisién de fecha 21/07/2009) los laboratorios deberan estar acreditados
de acuerdo a la norma EN ISO/IEC 17.025 por la Entidad Nacional de Acreditacion
(ENAC) y superar al menos un control de calidad externo anual de entre los siguientes:
el control de calidad de polimorfismos de ADN del Grupo de Habla Espafiola y
Portuguesa de la Sociedad Internacional de Genética Forense (GHEP-ISFG) o el control
de calidad de polimorfismos de ADN del Grupo Aleman de la Sociedad Internacional de
Genética Forense (GEDNAP).

La gran dificultad que entrafian parte de estos analisis debido al alto estado de
degradacion y al bajo numero de copias del ADN que puede recuperarse de los restos
de exhumacidn de recién nacidos, hace especialmente recomendable también que los
mismos sean llevados a cabo por laboratorios de genética forense que dispongan de
procedimientos validados para el andlisis genético de restos déseos y dentales vy
acreditados de acuerdo a la norma EN ISO/IEC 17.025.

4.- Registro y Busqueda en Base de Datos de ADN

Los laboratorios deberan ajustarse a lo establecido en la LO 15/1999, de 13 de
diciembre, de Proteccion de Datos de Caracter Personal y en su Reglamento de
desarrollo, garantizando que los ficheros que integran las bases de datos de ADN con
fines de identificacion humana:

Han sido declarados al Registro General de Proteccién de Datos de la Agencia

de Proteccién de Datos.

Estan sometidos al nivel de seguridad alto.

Los laboratorios deberan, asi mismo, garantizar también que los sistemas informaticos
de busqueda y gestion de las bases de datos de ADN son sistemas validados en el
ambito forense que garantizan la integridad de los datos de ADN vy la fiabilidad de los
algoritmos utilizados en la busqueda de compatibilidades entre los grupos familiares.
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5.- Criterios de Interpretacidn y Comunicacién de Compatibilidades

Se recomienda disponer siempre que se pueda de ambos progenitores (padre y madre)
para alcanzar un alto grado de fiabilidad en las compatibilidades que puedan
observarse en las busquedas mediante bases de datos y también debido a la alta tasa
de perfiles parciales que puedan obtenerse de los restos de exhumacion.

La valoracién estadistica de las compatibilidades observadas se realizara mediante el
calculo de indices de paternidad o indices parentesco (“Likelihood Ratio”, LR) de
acuerdo a las siguientes recomendaciones establecidas por la Comision de Pruebas de
Paternidad y Comisién de ADN de la ISFG:

ISFG: Recommendations on biostatistics in paternity testing
http://www.isfg.org/files/7e61d5197d8894216dfc00b97350196021a56484.fsigen 2007 isfg pat recomm.pdf

DNA Commission of the International Society for Forensic Genetics (ISFG):
Recommendations regarding the role of forensic genetics for disaster victim

identification (DVI)
http://www.isfg.org/files/726ff129fb1b493261d1ce8b306647a702995979 piis1872497306000032.pdf

Siguiendo dichas recomendaciones se utilizaran bases de datos poblacionales
apropiadas tanto para marcadores autosémicos como haplotipicos y un umbral
estadistico minimo para la comunicaciéon de los grupos familiares que resulten
compatibles, segin se establece en el apartado 6 de las recomendaciones de la
Comisiéon de ADN de la ISFG referentes a identificaciones de victimas anteriormente
mencionadas.

En casos en los que solo se disponga de un progenitor, y ante la posibilidad de que
puedan producirse compatibilidades fortuitas entre individuos no relacionados
genéticamente, se recomienda el estudio de marcadores STR autosdmicos adicionales,
asi como el analisis de Y-STR, X-STR o mtDNA, segun proceda.

En el caso de que se realicen analisis combinados de marcadores con distintos tipos de
herencia se procederd a una valoracion independiente y combinada de los indices de
verosimilitud y, dependiendo del nimero de familiares de referencia en el pedigri y del
valor de los indices obtenidos, se valorard la posibilidad de obtener muestras de
referencia adicionales de otros familiares.



