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Ejercicio Basico

ISO 17043
PPI016




Ejercicio Avanzado

b

Humano

MG6: item dubitado forense
M7: item dubitado forense [
MS: item dubitado forense

M9']
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NIVEL BASICO: Médulo de
parentesco teorico

JOSE MARIA
O
PADRE? T camos O
JUANA
e Calcular el Indice de Parentesco RATL

* Programas informaticos empleados o calculo manual

e (Conclusiones



NIVEL BASICO:

Modulo forense teorico
SUMISION Y Indubitadas

AGRESION SEXUAL ? x x : » Victima (Carlota)
Hermano 1y Hermano 2

Hisopo de cuello: perfil MEZCLA

® Calculo de las LR parciales y total.

» Presuntos Agresores(A)

® Programa informatico o formulas empleadas

® Conclusiones




« HOMOGENIZACION \

J J q!
R —
M1 M2
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- » | D06

EIADN 26 (2018)




FLUIDOS J
D01 | D02 | D03 | D04 | D06 | D07 | D08 | D09 | D10
SV SA | SA | SE SA SA SA SA | SV
PRELIMINARES
Hb humana + + + - + + + + +
+ + +
humana
PRELIMINARES
Microscopia >100 cabezas
Fosfatasa acida +
PSA +
Semelogenina +

2 JULCE



Condiciones

Laboratorio exclusivo
ieza de supetficies

Ropa protectora: gorro, bata, guantes,
mascarilla




PREPARACION DE ITEMS II

Sangre: cada 3 items. - CHEQUEO ]

Saliva: cada 3 items.
Mezclas :cada 3 items.

« HOMOGENIZACION J

.
- :




NIVEL BASICO:

Mobdulo de parentesco practico
M1 Analisis genético
120 ul Saliva

Hisopo de algodon

M2 M3
50 pl S.angre 50 ul Sangre
Tarjeta Tarjeta Ahlstrom-
Ahlstrom-

N o meowszoy) Munks i(oj
Munksjo = UUCE



NIVEL BASICO:
Moédulo forense practico I

Analisis genético
Naturaleza de los fluidos

N° contribuyentes
¢M1,M2,M3 contribuyentes de M4?

000000000000 ¥

50 pl Mezcla sangre donante masculino M2 y semen
donante (D04/24) 1:2 v/v en tela 5 ICE



NIVEL BASICO:
Moddulo forense practico 11

Analisis genético

M5

Cabello de hombre sin
contaminacion




NIVEL AVANZADO:
Moédulo forense practico I Mb6

_." ! Sy
8

Analisis genético

Naturaleza de los fluidos
N° contribuyentes

¢M1,M2,M3 contribuyentes de M6?

30 pl de mezcla 2:1 (v/v) de sangre de un varén (donante 2018) y
saliva de otro varén en un trozo de

tela 5 ICF



NIVEL AVANZADO:

Modbdulo forense practico 11
SN Analisis genético

M7

Naturaleza de los fluidos
N° contribuyentes
¢cM1,M2,M3 contribuyentes de M7?

40 pl de una mezcla 3:1 (v/v) de sangre de dos mujeres
en un trozo de estropajo 5 UNTCE



NIVEL AVANZADO:
Moaddulo forense practico 111

Naturaleza de los fluidos
N° contribuyentes
¢M1,M2,M3 contribuyentes de M8?

Analisis genético

30 pl de mezcla 1:3 (v/v) de saliva de dos mujeres (siendo una
de ellas donante femenina del item B
M3), en un trozo de palillo = UICE



|
i FORENSE |

M9: 20 pl de sangre de Bubalus
bubalis (Bafalo de agua) diluida 1/2,
depositados en una bola de arlita

(arcilla expandida) para jardineria

. Aeropuerto ITEM NO
B, HUMANO

Identificacion de especie

Metodologia




PREPARACION DE ITEMS III: secado y

envasado




ANALISIS DE HOMOGENEIDAD: ITEMS DE REFERENCIA

ADN humano
total ng ADN Masculino

Muestra Diana | Diana ng IPC

larga corta
Blanco hisopo M1 _ _ i 27,60
BlanBlanco tarjeta
Ahlstrom-Munksj6 - - - 27,79
GenCollect M2
Blanco tarjeta
Ahlstrom-Munksj6 - - - 27,54
GenCollect M3
Inicio M1 0,44 2 1 27,59
Medio M1 1 2 2 27,69
Final M1 3 8 6 27,64
Inicio M2 211 185 181 27,84
Medio M2 22 188 193 28,35
Final M2 285 270 264 27,86
Inicio M3 119 141 - 27,54
Medio M3 119 146 - 28,17
Final M3 146 179 - 27,64

Analisis genético de items

Nuevo donante,
nueva preparacion

Indice de degradacién 3-4

-no se detecta ADN

2 JULCE



ANALISIS DE HOMOGENEIDAD: ITEMS FORENSES:

M4 Identificacion de la naturaleza
HB humana +
Microscopia <10 cabezas
Fosfatasa acida +
PSA +
Semelogenina +

Analisis genético de items: cuantificacion y amplificacion
Los {tems analizados presentaron tanto ADN total como de ADN de varén en la
primera lisis como para obtener un perfil en esa 1 fraccion, que es la celular. Sin

embargo no se obtiene ADN en la cuantificacién de la segunda fraccion que es la

espermatica. En la identificacién genética no se obtiene un perfil completo del
componente del semen

NUEVA PREPARACION

£ YULCE.



ANALISIS DE HOMOGENEIDAD: ITEMS FORENSES

PRELIMINARES M6 M7 MS8
Hb humana + + +

Analisis genético de items

Identificacion de la naturaleza

ADN h 1
umano tota ADN
ng Masculing Perfil
y ascu
Muestra EXTRACCION Diana Diana obtenido
larga corta ng
M6 Mezcla de
477 498 520
varones
M7 Mezcla
LISIS TOTAL 512 433 - mujeres
M8 Mezcla
85 164,7 - mujeres
M9 - - - SR

£ YULCE.



« ENVIO DE ITEMS

ILITACION
RMULARIO
LINE

FECHA LIMITE ENVIO
DE RESULTADOS

15/05/2024

« EMISION DE
INFORME FINAL Y
CERTIFICADOS

VIANVHOONOUO




ENVIO DE iTEM§

12/02/2024

COLOMBIA PAISES

EMBAJADAS/CONSULADOS l Sao Paulo (Brasil)

GUATEMAILA

URUGUAY DHL
ECUADOR
PERU 19/02/2024
CHILE
BOLIVIA
PARAGUAY
ARGENTINA

== IRAK

COSTA RICA

i MEXICO i |




DATOS GENERALES

DE LA PARTICIPACION
DE LOS

LABORATORIOS

P



PAISES
PARTICIPANTES
2024

Estados
Unidos

Guat@nala

Nicaragua

Venezuela

Dmtgxarca

Bielorrusia

Irlanda Polonia

Alemania

Austria

Frq:ia Q

1%

Marruecos

Argelia
Sahara
Occidental

Mauritania Mali Niger

Burkina
i Faso
Guinea Nigeria

Ghana

Gpeia Turquia

Ucrania
Kazajistan

Rul@nia

Uzbekistan irguistén
Turkmenistan

Siria

It Afganistan

Pakistan

Arabia
Saudita

Yemen

Sudan Etiopia
del Sur

Mongolia

Myanmar
(Birmania)

Tailandia

Guyana

Surinam
3 Somalia

Gabon  Repiblica fonia

Democratica

del Congo 2
Tanzania

Angola

Numero de laboratorios el

Chile

N= 151 —

)

Nuevos participantes

57
B América
V Europa

Asia




TIPO DE PARTICIPANTES

N* participantes
H Fublice
B Frivado

Ameica

BEwopa ¥ Ameica

. 33
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DISTRIBUCION DE LA PARTICIPACION EN

MODULOS Y NIVELES
%
teorico
MPS - i W practico
: Preinscripcion 153
item no humano 30
_ ) Inscripcion y pago 149
Avanzado | o0 Envio resultados 142
_ 87
forense basico 39
, _ 139
parentesco basico 142
0 20 40 60 80 100 120 140 160
£ ULCE.

N2laboratorios



METODOLOGIA

oo

Amplificacion

Deteccién'

Preliminares

Cuar.ltificaci(')n 4
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METODOLOGIA TECNICAS PRELIMINARES
Mi b BE NIVEL BASICO
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METODOLOGIA: CUANTIFICACION NIVEL BASICO ] METODOLOGIA: ,
EXTRACCION/PURIFICACION/CUANTIFICACION NIVEL

i % lab _j?&_ Z—ADD
P el | 35 -
-
Cuonliplex ¥ = -
m -
Ll ke mME 5
p— m - EME
Caenli Bl 1eda M4 5} M7
LIRS i i i i i i i i T mME
agannii fler H i + - , = " -
k & o a F
I R S A
Quanifle Hunan & 4F F
MZ e_d‘- #_.- & +
B w +
Flewor HY i A & *ﬁ"' Pauer Guans |
] & L) s
Flusinuelsiz - & [-p—
rawredpl o
Especalolanmcid a ™
O Sl Furran | MG MT ME
M e cupin i e - e !
} Flu ari i n
& i a0 BT F1 58 ) DipscTaacaTesn |

P e amfca |
P

. “
o e 5 LCF L

MIEEE-EEGIEMPLI FICACION A-STR NIVEL BASICO METODOLOGIA: AMPLIFICACION Cromosomas sexuales

PErre e e ]
[TEEFTEr—— |

[— ] mm-—._._: Izwemnpmar dopes Y-12 {lagas) 39 L
[, ocT
uuuuu e gamy | T i o s Y2 015 { Qiagen ?E
—
:::‘WJ-_ i LI T T L T —— i .
—— 23 kits 2 — -1 Laboratoerio utilizo solo
[ Timers proplos
e s 21 ey R T — F F
UES————
nepe—— ] N ¥ Filler plan (A}
e eyt ey — i ; " " W o - p p
T laboratorios

e et g e il Ay D
[rama——— ]

P 37 e — N
[P ] .
------ oy laboratorios ¥ Izvve mipmar Aopmes K12 015 {(Jiagem)
" 19 MARCADORES # Cr X )
e e 8 X3 TH-Decapley GHEP G memdio |
uuuuu cam

0 lrvemormar dopes K-12 {(Rapen)

™N®
laboratorios IEF ME

4 Laboratorios utilizaron primers propios como complemento a los . )
kits y1 laboratorios empled primers propios B JUICF -1 Laboratorio utilizd sélo primers propios



AMPLIFICACION
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METODOLOGIA

SECUENCIACION
MASIVA




Emulsion PCR and Proton detecdon by pH change

BIBLIOTECA M|

MARCADORES o

3 Precision ID GlobalFiler™ NGS STR Panel v2 (TFS)
ADN mitocondrial 3 Precision ID miDNA Contrel Region Panel (TFS)
ADN mitocondnal 3 Precision ID meDNA Whele Genome Panel (TFS)
ADN mitocondral 1  Eardy Access Mito Kit vl (Applied Biosystems)

o

B Ion Chef™ Instrument (TFE)

EQUIP{] B M amual
o JUCE
CUANTIFICACION T[]
KEIT
EIT NGS hbrary quantficanon lat (Takara)

Ion Library TagMMan™ Cuanutaton Eir (TFS) Eit de ensavo Qubat (TFS)

EQUIPOS
CuantStudio 5 Real-Time PCR Svstem (TFS) FQUIFOS

7500 Real-Time PCR System (TFS) Light Cycler (Roche)
QuantStudio™ 7 Flex Real-Time PCR System Qubir (TF3)

B UCE

Cluster generadon and Fluorescence detecton
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T

K1
ForenSeqg DINA Sipnature Prep Fit Mix A (Veropen)
¥  ForenSeq DNA Sipnature Prep Kit Mim B (Verogen)
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ADN mitocondrial 1 ForenSeq mtDMNA Control Fegon Kit (Veropen)
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SECUENCIACION

ANALISIS DE DATOS
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- EVALUACION RESULTADOS
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VALORES ASIGNADOS

I Valor conocido I Consenso = 70%

Basico Item no humano i Basico 'i Avanzado \

N:]_O N=5

LB B e Ee o (e Identificacion genética de
fluidos y genética M9g ' M1a M3y M5 \ l M6 a M8 \
Estudios teodricos

https:/ /ghep-isfg.org/control /bases-de-participacion/



https://ghep-isfg.org/control/bases-de-participacion/

Z O 0OpcrH P <

C: Correcto, coincide con el valor asignado, que puede ser un valor conocido u obtenido por

* D: Discrepante, resultados discordantes, que incluyen el resto de discrepancias debidas a errores en
el tipaje, pérdidas o ganancias alélicas, cambio de muestra, etc.

* N: Discrepancias debidas al uso de una nomenclatura diferente a la nomenclatura reconocida
internacionalmente.

* T: Errores de trascripcion en la cumplimentacion del formulario. Se consideran como tales aquellas
discrepancias entre lo que el laboratotio ha informado en el formulario y los registros primatios
originales remitidos a tiempo, siempre y cuando el resultado del registro primario coincida con el
valor asignado.

* NA: No analizado.

SR: Sin resultado. Se realiza el analisis, pero no se obtienen resultados. Se considera como
discrepante.

* NE: No evaluado. No se realizara la evaluacion de los resultados para un item cuando no se
cumplan con los criterios analiticos solicitados: por ejemplo, el analizar una tnica region de ADN
mitocondrial (HV1 o HVZ) cuando es obligatorio el analisis de ambas regiones, o el dar un resultado
cuando no se identifica el método empleado.

SA: SIN VALOR ASIGNADQ

= WUCE



EVALUACION RESULTADOS

COMPARACION CON CE
3 LABS DE REFERENCIA

SECUENCIACION
MASIVA

CERTIFICADO DE EVALUACION

= YUCE



CONSULTAS

-Fechas Inscripcion

Formulario -Habilitacion Formulario de resultados
-Problemas de acceso/uso
Muestras > -Fechas y modo de envio

I>> Resultados

-Modo envio formulario
-Modo subida de registros
-Recepcion correcta

-Emision de certificados

g

JUCF



HISOPO DUPLICADO
DIENTES Y RESTOS OSEOS

M1,M2 y M3 RELACIONADAS

FORMATO FRECUENCIAS IMPORTABLE
MAS TEORICOS

MEZCLA 3 CONTRIBUYENTES BASICO
PELO CON CONTAMINACION

g

JUCF
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Hoja de Reclamaciones | GHEP-

x

RECLAMACIONES
Y APELACIONES

+

(& 8 ghep-isfg.org/es/proficiency/complain-form/

Grupo de Habla Espanola y Portuguesa de la International Society for
Forensic Genetics

Informacién Jorragla Ejercicio de Intercomparacién Mt kshops

Ejercicio de Intercomparacién /

Hoja de Reclamaciones

1€escargue la HOJA DE RECLAMACIONES en formato Word.

2. Una vez cumplimentados todos los campos (salvo los sombreados), firmela.

3. Envie la HOJA DE RECLAMACIONES firmada a la direccion de correo electrénico:

intcf.eiadn@justicia.es

intcf.eiadn@justicia.es =

Comisiones de Trabhajo

Buscar...

Publicaciones Enlaces Ayudas

Mas en esta categoria

Politica de Envios y Devoluciones

Bases de Participacion

Precios

Hoja de Reclamaciones

JUCF



Servicio Garantia de Calidad T
DANIEL MANZANARES Servicio Biologia
RUTH PEREZ GRACIA LUQUE
ANTONIO LAZARO BEATRIZ HEINRICHS
ISABEL BARAJAS ESTHER ESPINOSA
LOLI JIMENEZ
ESTHER NAVAJO

\[UCHAS GRACIA® w7 e

y Ciencias Forenses
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